Sitios de Interés:

Analisis de secuencias:

Protocolos:

Empresas:

Codigo genético:

www.ncbi.nlm.nih.gov

www.protocol-online.net

www.invitrogen.com (pZero, pThioHis, pRSET)
www.promega.com  (pBS)
www.stratagene.com

www.neb.com

www.giagen.com (pQE-30,31,32)
WwWw.novagen.com (PET22Db)

Segunda posicion
U C G U

uUuu UCuU UAU UGU U

uuc T Uec vac M luee | c

U | UUA Leu UCA Ser |UAA Stop | UGA Stop | A

UUG UCG UAG Stop |[UGG Trp | G

CuuU CCU CAU .. |cCGU U

cuc ccc CAC CGC C
Primer | C | CUA Leu |CCA Pro [CAA  |CGA Arg | A | Tercer
posicion CUG CCG CAG CGG G | posicion

AUU ACU AAU AGU U

AUC lle | ACC anc M lace ¢

A | AUA ACA Thr [AAA Lys | AGA arg | A

AUG Met | ACG AAG AGG G

GUU GCU GAU  5¢, [GGU U

GUC GCC GAC GGC C

G [GUA Val |GCA Ala |GAA Glu GGA Gly | A

GUG GCG GAG GGG G

Enzimas qgue dejan extremos compatibles:

Spe I/ Xball
BamHI / Bgl 1l
Nco I/ Bsph |
Pst 1/ Nsi |
Sal 1/ Xho |
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