PCR Il (Primera Parte) Ingnieria Genética B

Problema PCR Il

Disefio de oligos a partir de secuencias peptidicas

Usted purifico polipéptidos que le interesan de tres diferentes fuentes: P70 de Homo
sapiens, P45 de un aislamiento adenoviral y P22 de Drosophila melanogaster. Luego de
realizar un mapa fisico de dichas proteinas con tripsina, secuencié los amino terminales
naturales y otros internos generados por la protedlisis.

a) A partir de ellos, y teniendo en cuenta el “Uso de codones” de cada
especie, disefie oligos de DNA para actuar como primers en reacciones de
PCR.

b) Plantee como haria la reacciéon de PCR, considerando por un lado utilizar

como fuente de partida mRNA, y por otro, DNA genémico.

NH COOH
l Protedlisis
NH COOH NH COOH

Secuenciacion Secuenciacion

por Edman por Edman
P70 Homo sapiens
N terminal MNQHELAVHKKKIEEVETWLKA
N terminal interno CQGGGSSFRPLHKPQWFLINK
Cantidad de aminoéacidos entre ambas 356
secuencias
P45 adenovirus
N terminal QVLERQPKQGGSILLITGPPGC
N terminal interno RNQAQISFIQDIGRLPLKRHFGRL
Cantidad de aminoéacidos entre ambas 78
secuencias

P22 Drosophila melanogaster

N terminal DSGDEAQLNGGHSAEESLGEPTQATV
N terminal interno FRALGKILYCKRASLTELDSPRL
Cantidad de aminoacidos entre ambas 503

secuencias
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Homo sapiens [gbpri]: 70021 CDS's (29996437 codons)

fields: [triplet] [frequency: per thousand] ([number])
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Coding GC 52.55% 1st letter GC 56.07% 2nd letter GC 42.54% 3rd letter GC 59.04%

Human adenovirus E [gbvrl]: 36 CDS's (11517 codons)

fields: [triplet] [frequency: per thousand] ([number])
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GCC 40.
GCA 7.
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Coding GC 58.81% 1st letter GC 58.77% 2nd letter GC 44.45% 3rd letter GC 73.20%

Drosophila melanogaster [gbinv]: 36074 CDS's (19327489 codons)

fields: [triplet] [frequency: per thousand] ([number])
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Coding GC 53.97% 1st letter GC 55.87% 2nd letter GC 41.51% 3rd letter GC 64.52%




